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MATERIALES Y MÉTODOS. Caso Clínico Humano; el 10 de abril, un hombre de 39 años con malestar general,
tos, fiebre, dolor de cabeza y anosmia (signos clínicos consistentes de COVID-19) fue muestreado para el
diagnóstico de SARS-CoV-2 en un nosocomio de la Zona Oeste del Gran Buenos Aires. Manifestó no presentar
comorbilidades ni haber sido vacunado contra el SARS-CoV-2. El hombre compartía un departamento con su
familia (ubicado en un distrito al oeste de Zona Metropolitana de Buenos Aires) con cuatro mascotas felinas.
Caso Clínico Animal; el caso de estudio animal comprende 4 felinos, común europeo, quienes cohabitan la
vivienda en estrecho contacto con los humanos. El examen físico implicó examen objetivo general (EOG),
auscultación, palpación, temperatura rectal, grado de deshidratación y examen de mucosas y por otro lado
se realizaron estudios complementarios, incluyendo radiografías torácicas y ecografía. Se realizó hisopado
nasofaríngeo y orofaríngeo utilizando hisopos de dacron y medio de transporte para el posterior estudio
molecular. Se tomaron muestras de sangre con EDTA para el posterior análisis serológico. Estudios
complementarios. Se realizó la determinación de anticuerpos anti SARS-CoV- 2 mediante ELISA y
seroneutralización viral. La detección de SARS-CoV-2 de las muestras de hisopados de los felinos se realizó
mediante RT-qPCR diseñada para amplificar la región ORF del SARS-CoV-2 (GENESIG), según las instrucciones
del fabricante. La PCR detecta SARSCoV-2 pero no otros coronavirus. Las muestras de hisopados que
resultaron positivas, tanto para los humanos como los felinos, fueron sometidas a secuenciación y a un
análisis filogenético.

RESULTADOS. El 26 de abril, el Gato Nº1, macho castrado de 2 años de edad, presentó leve letargia por lo
que fue trasladado a la clínica veterinaria. El EOG mostró 39,9 ° C de temperatura rectal y se palpó una masa
en el mesogastrio. Se realizó un estudio ecográfico el cual mostró efusión peritoneal, se recuperó ese
material y se realizó una RT-qPCR (Diagnogen S.A.) para descartar Coronavirus Felino, a su vez se confirmó la
infección por SARS-CoV-2 por RT-qPCR en tiempo real de hisopado orofaríngeo. Tres días después los signos
clínicos se agudizaron y el pronóstico fue desfavorable, teniendo varios parámetros en cuenta y por criterio
del profesional a cargo se decidió realizar la eutanasia. Teniendo en cuenta lo ocurrido con el Gato Nº1, en
mayo y en junio el veterinario examinó a los demás gatos que compartían el mismo ambiente (Nº2, Nº 3 y Nº
4). Los gatos 2 y 4 mostraron buen estado general, los hisopados realizados en estos felinos resultaron “no
detectable” a la detección de SARS-CoV-2 mediante RT-qPCR. El gato Nº3 también tenía un buen estado
general, pero presentaba tos seca (asma felina) la cual persistió hasta el 19 de agosto, el estudio de RT-qPCR
para SARS-CoV-2 resultó “Detectable” para este felino. Teniendo en cuenta estos resultados se decidió
realizar un estudio radiológico al gatyo Nº3. El examen mostró un patrón bronquial e intersticial marcado en
la zona diafragmática compatible con bronconeumonía intersticial. Este patrón ya había sido descripto por
otros investigadores en gatos infectados con SARS-CoV-2 variante alfa. Para los Gatos Nº 2, Nº 3 y Nº 4, se
obtuvieron muestras de suero del día 30 y 56 después del inicio de los síntomas en el paciente humano y se
realizó detección de anticuerpos anti-proteína Spike mediante ELISA y ensayo de seroneutralización viral. Se
observó que los gatos Nº2 y Nº4 no presentaron una respuesta humoral detectable contra SARS-CoV-2
mientras que el gato Nº 3 presento una fuerte respuesta de anticuerpos. Por otro lado. Las muestras de los
tres gatos resultaron no reactivas a la detección de anticuerpos anti Coronavirus Felino realizado mediante
inmunocromatografía lateral descartando de esta manera el posible cruzamiento entre anticuerpos de
ambos virus. La secuenciación del genoma completo de SARS-CoV-2 de las muestras de hisopados del gato
Nº 3 y del humano permitió caracterizar al virus detectado como variantes Alfa (linaje B1.1.7), además se
observó una mutación adicional, la C22997A, que produce el cambio de aminoácido P479T en la
glicoproteína Spike. El árbol filogenético determinó que las muestras del gato Nº 3 y del humano están
estrechamente relacionadas.

DISCUCIÓN. Este trabajo describe un evento de zoonosis inversa ocurrido entre un humano y dos gatos
domésticos en la zona oeste del Área Metropolitana de Buenos Aires. En este caso en particular, los gatos del
estudio presentaban signos respiratorios preexistentes como comorbilidad, probablemente por
enfermedades o deficiencias nutricionales sufridas antes de su adopción. Esta condición pudo haber
predispuesto a los gatos a infectarse con SARS-CoV-2. Los análisis filogenéticos determinaron que el humano
y el gato Nº3 se infectaron con la variante Alfa (linaje B.1.1.7) de SARS-CoV-2, la cual se encontraba
circulando en la zona donde ocurrió este caso. Aún se desconoce el efecto de las variantes descritas en
animales, en términos de transmisibilidad, gravedad de la enfermedad y patogénesis. La presencia de SARS-
CoV-2 en mascotas también fue indirectamente identificado en varios estudios, mediante la detección de
anticuerpos específicos contra la proteína Spike o anticuerpos neutralizantes. En este trabajo, la muestra de
sangre del gato Nº 3 presentó una fuerte reactividad en la técnica de ELISA utilizada y una clara inducción de
anticuerpos anti-spike. Las mascotas que habitaban la casa eran gatos callejeros adoptados que eran adultos
en el momento de este estudio, y tres de ellos tenían signos respiratorios crónicos preexistentes como
comorbilidad. El gato Nº1 fue el primero en mostrar unos síntomas compatibles con COVID-19, y se confirmó
la presencia del SARS-CoV-2. Unos días más tarde, el gato Nº 2 y Nº 3 mostraron signos clínicos leves, y por
otro lado, este último mostró un resultado positivo claro a RT-qPCR de SARS-CoV-2. Es importante mencionar
que 101 días después de este resultado, se realizó un estudio radiográfico al gato Nº3 el cual mostró
bronconeumonía intersticial, esto también fue observado por Zoccola y col., 2021 (5) en un gato infectado
con SARS-CoV-2 variante alfa. Teniendo en cuenta que los cuatro gatos habían estado en estrecho contacto
entre sí, y la convivencia con el propietario quien presentó la infección en una primera instancia, la
posibilidad de transmisión entre el gato Nº 1 y el Nº 3 no puede ser descartada. La transmisión de gato a gato
es factible a través del contacto directo o aerosoles, lo que se ha demostrado en infecciones experimentales
(6 - 10).

CONCLUSIÓN. Teniendo en cuenta el impacto de la actual pandemia de COVID-19 y la
notoria relevancia de los animales en la epidemiología de coronavirus (spill-over, salto
entre especies y características zoonóticas), el concepto “Una salud”, ahora más que
nunca, se vuelve extremadamente importante. Los servicios de Salud Pública y Medicina
Veterinaria deben compartir información y trabajar juntos integrando perspectivas
humanas, animales y ambientales para abordar futuros problemas de salud.
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Imagen A
Secuencia teórica de transmisión de SARS-CoV-2 desde el
humano a los felinos.

Imagen B
El análisis filogenético de
las secuencias de SARS-
CoV-2 (genoma completo)
fue llevado a cabo
empleando las secuencias
Argentinas depositadas en
el GISAID EpiCoV database.
Se realizó un consenso
entre las secuencias
obtenidas y el genoma de
referencia (Linage B1.1.7)
utilizando Mafft (v7.487).
El árbol filogenético fue
construido mediante
MAximun likelihood
utilizando IQ-TREE (v1-6-
12). El árbol consenso fue
visualizado y editado
mediante Figtree (v1.4.4).

INTRODUCCIÓN. SARS-CoV-2 es un coronavirus emergente del género Betacoronavirus causante de la enfermedad por coronavirus 2019 (COVID- 19). La pandemia provocada por el SARS-CoV-2 ha llegado
a casi todos los países del mundo con una extraordinaria tasa de transmisión de persona a persona (1). Los Betacoronavirus tiene una amplia gama de huéspedes incluyendo diferentes grupos de
vertebrados pudiendo, eventualmente, cruzar las barreras de especies generando eventos de spillover, causando importantes enfermedades infecciosas respiratorias, entéricas y sistémicas (2), (3). Se ha
reportado que los animales salvajes y de compañía son susceptibles a la infección por SARS-CoV-2. Por esta razón, aunque la transmisión de persona a persona es la principal forma de propagación del
virus, existe una creciente preocupación con respecto a las zoonosis inversas, particularmente en el papel potencial que los animales de compañía infectados podrían jugar en la perpetuación de la
propagación de la enfermedad (4). En este trabajo, se describe la infección natural de dos gatos por SARS-CoV-2, en Argentina, cuyo dueño había sido infectado previamente por SARS-CoV-2. Se identificó
la variante alfa (linaje B.1.1.7) con una única mutación adicional, lo que sugiere fuertemente la ruta de transmisión de humano a gato.
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